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 STEREO-Seq解析は、遺伝子発現データをナノスケールの細
胞内位置情報と統合することで、組織内での細胞そして細胞
内部での状態を今までにない精度で測定することができる技
術です。腫瘍部位ごとの細胞内微小環境における空間トラン
スクリプトーム解析や、3D トランスクリプトミクス・モデル
の構築、発生生物学における時空間的トランスクリプトーム
アトラス構築などの研究に有用です。MiRXES   Genomics
は、組織切片処理からバイオインフォマティクス・データ解
析までのSTEREO-Seqワークフロー全体のEnd to Endサー
ビスを提供いたします。
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Figure: Stereo-seq dissects the adult mouse brain with cellular 
resolution Chen et al., 2022, Cell 185, 1777–1792
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バイオインフォマティクス解析

STEREO-Seq　ワークフロー
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Secondary 
バイオインフォマティックス解析
パッケージ  (追加パッケージ例）
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Tertiary 
バイオインフォマティックス・　　
アドオン

Spatial Gene Expression /
Cluster Analysis /
Spatial Copy Number /
Variation /
Trajectory Inference /
Ligand-receptor Analysis  など
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ワークフローの各ステップでQCを実施

豊富なバイオインフォマティクス・メニュー
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